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Pré-requisitos GN006 - Introdução à Genética Co-Requisitos GN235 - Genética Molecular Requisitos C.H. - 
EMENTA 

A disciplina visa fornecer ao aluno as bases teóricas e práticas da geração e aplicação de marcadores moleculares em 

análises genéticas, incluindo o mapeamento genético e a caracterização da biodiversidade. 

OBJETIVO (S)  DO COMPONENTE 

Proporcionar ao discente embasamento teórico e prático para a realização de análises usando marcadores moleculares. 

Propiciar experiência prática na aplicação de metodologias com algumas categorias de marcadores. 

Demonstrar a importância dos marcadores moleculares nas diversas abordagens das ciências da vida (área biológica, 

agronômica, médica, etc.). 
METODOLOGIA 

Aulas expositivas com uso de quadro branco e data-show. 

Aulas práticas em laboratório. 

AVALIAÇÃO 

Tradicional da UFPE [MF=MP=P1+P2 / 2 > 7 ou MF = (MP + PF)/2  > 5]   

P1: prova 1; P2: prova 2 (ou relatório de aulas práticas + seminário em grupo); PF: prova final; MP: média das provas 

1 e 2; PM: prova final  
CONTEÚDO PROGRAMÁTICO 
 

Conteúdo Programático Teórico 

1. Marcadores Moleculares para Análise Genética 

 Marcadores Protéicos (Isoenzimas). 

 Marcadores de DNA: 

 Polimorfismos no comprimento dos fragmentos de restrição (RFLP) 

 Marcadores baseados em locos hipervariáveis de minissatélites 

 Polimorfismos de DNA amplificado ao acaso (RAPD) 

 Marcadores baseados na amplificação de microssatélites (SSR) 

 Polimorfismo de comprimento de fragmentos amplificados (AFLP) 



 Polimorfismos de Sítio Único (SNPs, SNVs, etc). 

 Marcadores baseados em sequência (CAP) 

 

2. Aplicações Práticas de Marcadores em Análise Genética 

 Na geração de mapas genéticos; 

 No mapeamento de loci de herança simples; 

 No mapeamento de herança quantitativa 

 Em seleção auxiliada por marcadores (MAS = Marker Assisted Selection) 

 Em clonagem de genes baseada em mapeamento  

 Em biodiversidade, Sistemática e Biogeografia: taxonomia de grandes grupos; diferenciação em nível de 

espécie, subespécie ou linhagem 

 Exemplos de estudos clínicos, veterinários e de melhoramento vegetal/animal 

 

Conteúdo Programático Prático 

 Extração de DNA genômico; Reação em Cadeia da Polimerase; Gel de Agarose 

 Análise genética com marcadores ISSR (Inter Simple Sequence Repeat) 

 Análise genética com marcadores AFLP (Amplified Fragment Lenght Polymorphism) 

 Análise de géis e conversão em planilhas de dados 

 Exercícios de mapeamento genético 

 Análise de planilhas de dados para mapeamento em computador 

 Análises de planilhas de dados para geração de dendrogramas (fenética e filogenética) 

 Discussão de Protocolos 

 Equipamentos e reagentes necessários para a realização das análises discutidas. 

 Seminários para discussão de Artigos. 
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